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Cilem diplomové prace bylo zmapovani a otestovani moznosti hlubokého uceni v genetickém
programovani. Teoreticka Cast prace obsahuje rozsahlou resersi evolucnich algoritmu, genetického
programovani, hlubokého uceni, metod ensemble learningu a ndvrh vlastni metody hlubokého
genetického programovani. Praktickym vystupem prace je experimentalni vyhodnoceni vysledkd
vlastni metody hlubokého genetického programovani na standardnich testovacich ulohach. Student
v navrzenych pokusech ddkladné porovnal zékladni verzi genetického programovani se svou vlastni
verzi hlubokého genetického programovani a dokonce porovnal dva hlavni frameworky (Watchmaker
a Jenetics) pro genetické algoritmy v jazyce Java. V jednom z nich bylo nutné implementovat genetické
programovani vlastnimi silami. Dale student musel implementovat vlastni nadstavbovou metodu
genetického programovani. Vtomto ohledu student prokazal dobré programovaci a ndvrhové
schopnosti.

Prace ma dobrou logickou stavbu. Je psana srozumitelné a prehledné, jednotlivé kapitoly na sebe
systematicky navazuji. Prace s literaturou je na dobré Urovni, student cituje hlavné odborné knihy a
védecké publikace. V praci se misty objevuje mensi mnoZstvi pravopisnych chyb a jinych drobnych
nedostatkd ¢i nepresnosti. Co je nutné naopak pochvdlit, je originalita a experimentalnost tématu.
Zavérecna prace ma Casti v rdmci navazujiciho studia nadstandardni rozsah, student zpracoval velké
mnoZstvi nové teorie a detailné popsanych pokus véetné dikladného rozboru jejich vysledka.

Student splnil vSechny plvodni cile zaverecné prace. Pfestoze nova metoda nezlepsila na testovacich
ulohach vykon genetického programovani, diky dikladnému rozboru jednotlivych vysledk( prace
obsahuje cenné informace. Student v zavéru rozebird mozné priciny nedspéchu nové metody a
navrhuje pfipadna vylepseni aplikovatelnd v budoucim vyzkumu. Prace splfiuje poZadavky kladené
na tento typ zavérecnych praci.

Nejvyssi shoda pfi kontrole plagidtorstvi je 100 %. Jde vSak o soubory s vefejnou knihovnou pro tvorbu
grafli Ci projektové soubory se standardni strukturou. Zbytek podobnych soubor(i ma podobnost mensi
nez 5 %. Nejednd se tedy o plagiat.

Otazky k obhajobé:

e Proc podle Vas navrhovana metoda nezlepsila vykon genetického programovani na testovacich
ulohach?

e Jaka byste pro vasi metodu navrhoval vylepseni?
Praci doporucuji k obhajobé.

Navrzené vysledné hodnoceni: A

V Pardubicich, dne 8. zafi 2020 Ing. Jan Merta



